MIKROBIOLOGISCHE EINSENDUNGEN Y () clphaomega

UND ERREGERSTATISTIK o aber
alle Fachgruppen, ausgenommen Kinderarzte
ERREGER URINE
Auswertezeitraum
»01.01.2023-31.12.2023
Hinweis
> nur ein Erregernachweis pro Patient in gleicher Materialgruppe,
> Erreger mit Anzahl < 35 wurden zusammengefasst unter ,Sonstige”
Erreger Urine Anzahl
Erreger gesamt 93¢0 I 111
Patienten 7564
Materialien (inkl. neg.) 9712
Escherichia coli
Ercherchecsl s ason s — | |
Enterococcus faecalis 719 _
Klebsiella pneumoniae davon 21 3MRGN 619 ]
B-Streptokokken o15 NG

Proteus mirabilis davon 1 MRGN s42 NG
Staphylococcus saprophyticus 208 NG
Candida glabrata 195 NG

Candida albicans 150 NG
Pseudomonas aeruginosa 170 [ EGEGEG_EG
Enterobacter cloacae davon 2 3MRGN oy
Klebsiella oxytoca davon 2 3MRGN 174 |
Staphylococcus aureus davon 3 MRSA 146 [ N
Morganella spp. 12 N
Citrobacter koseri 121
Candida krusei 77 -
Aerococcus urinae 69 -
Acinetobacter spp. 66 R
Klebsiella aerogenes 2 IR

Serratia marcescens 62 R
Citrobacter freundii 4 IR

B-hdm. Streptococcus Group C 45 R

B-hdm. Streptococcus Group G 36 B

Sonstige 470 I

Auswertungsgrundlage: Hybase é Statistik, bearbeitet von Dr. K. Fickweiler, 06.08.2024



MIKROBIOLOGISCHE EINSENDUNGEN

Y alphaomega
- = Labor

UND ERREGERSTATISTIK

alle Fachgruppen, ausgenommen Kinderarzte

ERREGER ATEMWEGE BAKTERIEN/PILZE /VIREN

Auswertezeitraum
»01.01.2023-31.12.2023
Hinweis

> nur ein Erregernachweis pro Patient in gleicher Materialgruppe,
> Erreger mit Anzahl < 35 wurden zusammengefasst unter ,Sonstige”

Erreger Atemwege Bakterien/Pilze

Erreger gesamt

Patienten

Materialien (inkl. neg.)
A-Streptokokken

Haemophilus influenzae
Staphylococcus aureus davon 28 MRSA
C-Streptokokken

Candida albicans

Moraxella catarrhalis

M. tuberculosisKomplex (PCR)
Pneumokokken

G-Streptokokken

Candida species (Non-albicans)
Haemophilus spp.

P. aeruginosa davon 2 3MRGN
Escherichia coli davon 4 3MRGN
Klebsiella pneumoniae davon 4 3MRGN
Mycoplasma pneumoniae (PCR)
B-Streptokokken

F-Streptokokken

Serratia marcescens

Klebsiella oxytoca

Sonstige

Erreger Atemwege Viren

SARS-CoV-2

Rhinovirus

Coronaviren auBer SARS
Adenovirus

Parainfluenza-Viren

RSV Typ A/B

Influenza A + Infl. AHTN1
Enterovirus

Humanes Metapneumovirus A/B
Influenza B

Bocavirus

Anzahl

ssoo [ 1 1

13306
15912
792
590
567
303
241

219 I
200 N
197 I
192 I
137

110 N

79 1N
77 R
73 R
56 R
54
45
43
39
366

Anzahl

2453 I 1 1]

792
240
220
182 I
156 1

151

108 N

ss I

48 IR

15

Auswertungsgrundlage: Hybase 6 Statistik, bearbeitet von Dr. K. Fickweiler, 06.08.2024



MIKROBIOLOGISCHE EINSENDUNGEN
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UND ERREGERSTATISTIK

alle Fachgruppen, ausgenommen Kinderdrzte

ERREGER STUHLE (VIREN, BAKTERIEN, PARASITEN)

Auswertezeitraum
»01.01.2023-31.12.2023
Hinweis

> nur ein Erregernachweis pro Patient in gleicher Materialgruppe,
> Erreger mit Anzahl < 5 wurden zusammengefasst unter ,Sonstige”

Erreger Stihle
(Viren, Bakterien, Parasiten)

Gesamt Erreger
Patienten
Materialien (inkl. neg.)

Clostridium difficile (Antigen, GDH)
davon 116 mit Toxin A/B
+ C. difficile Kultur

Helicobacter pylori (Antigen)

Anzahl

1812 [ 1
4360
5459

262 I

+106

230 I

Campylobacter spp. (Antigen) + Kutur 157+131 [N

Noroviren

Adenoviren

Blastocystis hominis (PCR)
Candida species

Rotaviren
Astroviren

Darmpathogene E.coli (kulturell):
davon 25 EPEC

Aeromonas species
Geofrichum species

Salmonella species

Giardia lamblia (PCR)
Cryptosporidien (PCR)
Yersinia enterocolitica

Sonstige

156
131
103 [
oo I

o N

54 IR

33 B

20 |
17 3
15
10 |
8 |
5
54 IR

Auswertungsgrundlage: Hybase 6 Statistik, bearbeitet von Dr. K. Fickweiler, 06.08.2024



MIKROBIOLOGISCHE EINSENDUNGEN Y () clphaomega

UND ERREGERSTATISTIK - haber
alle Fachgruppen, ausgenommen Kinderdrzte
ERREGER WUNDABSTRICHE
Auswertezeitraum

»01.01.2023-31.12.2023

Hinweis

> nur ein Erregernachweis pro Patient in gleicher Materialgruppe,

> Erreger mit Anzahl < 10 wurden zusammengefasst unter ,Sonstige”
Erreger Stihle Wundabstriche Anzahl

Gesamt Erreger 1989 | U 1 b
Patienten 1227

Materialien (inkl. neg.) 1580

Staphylococcus aureus davon 29 MRSA zoo
Proteus mirabilis 151 R

Escherichia coli davon 4 3MRGN 135 1

Pseudomonas aeruginosa 126 R

A-Streptokokken 76 IR

B-Streptokokken 48 IR

Enterococcus faecalis 63 IR

Klebsiella oxytoca 54 IR

Staphylococcus lugdunensis 51 IR

Enterobacter cloacae 46 I

Acinetobacter species 35 .

Serratia marcescens 31 .

C-Streptokokken 31

Klebsiella pneumoniae davon 2 3MRGN 30 B

Peptostreptococcus species (Anaerobier) 30 .

G-Streptokokken 28 I}

Actinomyces species 26 l

Morganella morganii 25

Candida albicans 21

Enterobacter cloacae complex 17 1

Citrobacter species 16 1

Proteus vulgaris 10 |

Sonstige 260 _

Auswertungsgrundlage: Hybase 6 Statistik, bearbeitet von Dr. K. Fickweiler, 06.08.2024





